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Sequence supplement to:
The biodiversity of freshwater Crustaceans revealed by taxonomy and mitochondrial DNA barcodes
By Adrian A. Vasquezl'z*, Brittany L. Bonnicil'z, Donna R. Kashiana, Jorge Trejo-Martinez", Carol J. Miller* and Jeffrey L. Ram?
1Heal‘(hy Urban Waters, Department of Civil and Environmental Engineering, Wayne State University, Detroit, MI 48202 USA
zDepartment of Physiology, Wayne State University, Detroit, Ml 48201 USA
3Department of Biological Sciences, Wayne State University, Detroit, MI 48202 USA
“Science Department, Corozal Junior College, San Andres Road, P.O. Box 63 Corozal, Belize, Central America

Cytochrome oxidase subunit | (COl) barcode sequences in this file were obtained from specimens collected by plankton net in wesern Lake Erie in 2012 & 2013, along with later
specimens collected at various locations and times, including some collected in Belize in 2015. Methods and other details about these sequences are described in a paper by the same
authors in a submitted publication (2021: URL to be given here when published). The right columns below contain additional notes on lengths of sequences, GenBank accession ID (when
obtained), and a notation as to whether the sequence represents a new barcode for its genus or species taxon. According to our experience, a DNA identity of >96.5% with previous
GenBank barcodes is a reliable range for determining a species level barcode for that morphospecies; a DNA identity of 90.5% to 96.5% with previous barcodes is sufficient to identify
genus. DNA identities within these ranges are considered to be "barcode confirmations." Conversely, DNA identities outside of these ranges are considered to be new barcodes for that
species or genus. respectively. Contradictions with previous GenBank sequences are discussed in the manuscript. The submitted manuscript includes the highest percentage identity to a
previous sequence in GenBank as determined by BLASTN in June 2021. The FASTA file name given here begins with a RamLab ID number-location and date of collection with format
varying somewhat between various collections/collectors but generally including several (usually three) location letters (e.g., BHL stands for Blue Heron Lagoon) and the date usually in a 6-
character format of MMDDYY, and optionally a sample number for that date either preceding the location letters or following the date. Collection location abbreviations include the
following: All sequences starting with PM, Toledo Harbor in western Lake Erie; LMUSK, Lake Muskoday, Belle Isle, Detroit; SCL, Saint Clair River; BHL, Blue Heron Lagoon, Belle Isle; LE, Lake
Erie; LSC, Lake St. Clair; MMLE; Metzgers Marsh, Lake Erie; MM, Metzgers Marsh; LP, Leonard Preserve, Manchester, Michigan; HR, Huron River Drive, Ypsilanti, Michigan; LCL, Little Cedar
Lake, Orion, MI; HLE, Harbor Lake Erie; LHLE, Lorain Harbor Lake Erie; BZEB1P, Cenote in Shipstern Reserve, Corozal, Belize, Central America.

Length | GenBankID,

when New barcode (as of June
Sequence in FASTA format available 2021), or confirmation
>1-4LHLE05302017_Acanthocyclops americanus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial 658 Confirmation (1)

AACTTTGTATTTATTAGCTGGTGCTTGAGCCGGAATAGTGGGGACAGGTCTAAGAATAATTATTCGTTTAGAATTAGGGCAGCCTGGTTCTTTAATA
GGAGATGATCAAATTTATAATGTAATTGTTACGGCTCATGCTTTTATTATAATTTTTTTTATAGTAATGCCAATTTTAATTGGAGGGTTTGGAAACTG
ATTGGTGCCTCTAATACTAGGATCTCCGGACATAGCATTTCCTCGGATAAACAACATAAGATTTTGATTTTTAGTGCCAGCCCTCTTTATGCTTTTAAC
TAGGTCCCTGGTAGAAAGTGGAGCCGGAACAGGGTGAACAGTGTATCCCCCCTTAAGAAGAAATATCTCTCATGGGGGTGCTTCTGTGGATTACG
CTATTTTTTCTCTGCATTTAGCCGGGGTTTCTTCTATTTTAGGGGCTGTAAATTTTATTAGAACTTTAGGAAATATGCGTACATTCGGTATGTTTTTAG
ATCGCATGCCTCTATTTGCTTGGGCTGTGCTTATTACAGCAATTTTACTGCTTCTATCTTTACCAGTTTTAGCGGGAGCGATTACAATACTTCTAACAG
ATCGAAATCTTAATACTTCGTTTTATGACCCTAGGGGCGGAGGAGACCCAATTTTATATCAACACTTGTTT

>2-6HLE05302017_Acanthocyclops americanus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial 658 Confirmation
AACTTTGTATTTATTAGCTGGTGCTTGAGCCGGAATAGTGGGGACAGGGCTAAGAATAATTATTCGTTTAGAATTAGGGCAGCCTGGTTCTTTAAT
AGGAGATGATCAAATTTATAATGTAATTGTTACGGCTCATGCTTTTATTATAATTTTTTTITATAGTAATGCCAATTTTAATTGGAGGGTTTGGAAACT
GATTGGTGCCTCTAATACTAGGGTCCCCGGACATAGCATTTCCTCGAATAAATAACATAAGATTTTGATTTTTAGTGCCAGCCCTCTTTATGCTTTTA
ACTAGGTCCCTAGTAGAAAGTGGAGCCGGAACAGGGTGAACAGTGTATCCCCCTTTAAGAAGAAATATCTCTCATGGGGGTGCTTCTGTTGATTAC
GCTATTTTTTCTCTGCATTTAGCCGGGGTTTCTTCTATTTTAGGGGCTGTAAATTTTATTAGAACTTTAGGAAATATGCGTACATTCGGTATGTTTTTA
GATCGCATGCCTCTATTTGCTTGGGCTGTGCTTATTACAGCAATTTTACTGCTTTTATCTTTACCAGTTTTAGCGGGAGCGATTACAATACTTCTAACA
GATCGAAATCTTAATACTTCGTTTTATGACCCTAGGGGTGGAGGGGACCCAATTTTGTATCAACACTTGTTT

>LE090914514_Acanthocyclops americanus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial 641 Confirmation
GCTGGNGCTTGAGCCGGATAGTGGGGACAGGGCTAAGAATAATTATTCGTTTAGAATTAGGGCAGCCTGGTTCTTTAATAGGAGATGATCAAATT
TATAATGTAATTGTTACGGCTCATGCTTTTATTATAATTTTTTTTATAGTAATGCCAATTTTAATTGGAGGTTTTGGAAACTGATTGGTGCCTCTAATA
CTAGGATCTCCGGACATAGCATTTCCTCGAATAAACAACATAAGATTTTGATTTTTAGTGCCAGCCCTCTTTATGCTTTTAACTAGGTCCCTAGTAAA
AAGTGGGGCCGGAACAGGGTGAACAGTGTATCCCCCCTTAAGAAGAAATATCTCTCATGGGGGTGCTTCTGTTGATTATGCGATTTTTTCTCTGCAT
TTAGCCGGGGTTTCTTCTATTTTAGGGGCTGTAAATTTTATTAAAACTTTAGGAAATATGCGTACATTCGGTATGTTTTTAGATCGCATGCCTCTATTT
GCTTGAGCTGTGCTTATTACAGCAATTTTACTGCTTTTATCTTTACCAGTTTTAGCGGGAGCGATTACAATACTTCTAACAGACCGAAATCTTAATACT
TCGTTTTATGACCCTAGGGGTGGAGGGGACCCAATTTTGTATCNANACTTGTTT

>5-10MM07142017_Acanthocyclops brevispinosus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial 658 New for species
TACACTTTATTTATTAGCTGGGGCATGAGCTGGGATGGTCGGAACTGGGCTTAAAATGATTATTCGTCTAGAGCTTGGTCAGCCAGGGTCCCTAAT
GGGGGACGACCAAATTTATAATGTGGTGGTAACGGCTCACGCGTTTATTATAATTTTTTTTATAGTAATACCAATTTTAATTGGGGGTTTTGGAAAT
TGACTAGTTCCTTTAATATTAGGGTCTCCTGACATGGCCTTTCCTCGAATAAATAATATAAGATTTTGGTTTTTAGTACCTGCTCTTTTTATACTTTTAA
CTAGTTCATTGGTTGAAAGGGGGGCAGGTACGGGGTGAACTGTTTATCCTCCTTTAAGAAGAAACGTTTCTCATGGTGGGGCCTCGGTTGATTATG
CCATTTTTTCTCTACATCTGGCCGGGGTGTCGTCTATTTTAGGGGCGGTAAATTTTATTAGAACTTTGGGGAATATGCGTACTTTTGGAATATTTTTG
GATCGTATGCCTCTCTTTGCTTGGGCTGTTTTAATTACGGCAATTCTATTACTTTTGTCTCTACCGGTTTTAGCTGGAGCCATTACTATGTTATTAACA
GATCGTAATTTAAACACTTCGTTTTATGACCCGAGTGGAGGGGGGGACCCTATTTTATACCACCATTTATTT

>LH100614SK_Acanthocyclops robustus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial 560 New for species (2)
GGCTTGANCGGGGAGGTGGGACGGGCTGATTTAATTATTCGAGTTGAATTATGGCAGCCTGGGTCTTTAATGGGAAATGACGACATTTATAATGT
TATGGTTACNGCGCATGCTTTGATTATGATTTTTTTTATANTTNNAGCAATTTTAATTGGGGGGTTTGGAAATTGGATAGTGCCGTTAATGCTAGGT
TCTCCTGATATGGAGTTTCCTCTAATAAATAGTATAANATTTTGGTTTTTACTTCCTGCCCTTTTTATGCTTTTGACAAGATCTTTGGNACAAAGAGGA
GCAGGGGNTGGGTGAACTGTTTACCCTCCATTANTAAAAACTATTTCTCATGGAGGGGCCGGTGTAGACGTGGATTTTTTTTCTTTTCATTTACCTG
GGATTTCTTCATCTTCTGGAGCAGGAAATTTTATTATTATTTTAAGAAATTTGCAAACGTTTGGAATATTTTTNAATCTTATACCANTTTTTGCCTNAG
CANGTTTAGTTNCGGNTANTGNGCTTCTNNTANNTTTACCTGTGNNNGNTGGAGCGAGCNCTATGTCGCTGAC

>LP041615S)_Acanthocyclops sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial 628 Confirmation of genus
TGGGATAGTTGGGACAGGCCTAANAATAATTATTCGGCTTGAGTTAGGTCAGCCTGGGTCTCTTATAGGGGACGATCAAATTTATAATGTAATTGT
AACTGCTCATGCCTTTATCATAATTTTTTTTATGGTTATGCCCATTCTCATTGGGGGATTCGGTAATTGGTTAGTCCCCCTAAAACTAGGTTCTCCTGA
CATANCTTTTCCTCGAATAAACAATATAAGATTCTGATTTTTAGTCCCTGCTCTTTTTATGTTGTTAACAAGTTCTTTANTCAAAAGAGGANCTGGAA
CTGGGTGAACGGTCTACCCTCCCTTAATAAGAAATATTTCTCATGGGGGAGCTTCTGTAGATTATGCTATTTTTTCTCTTCATTTANCGGGGGTTTCT
TCTATTCTAGGGGCGGTGAATTTTATTANNACATTGGGAAATANGCNNACTTTNGGTANATTTTTAAATCNNAGGCCTTTGTTTGNNNGNCCCGT
ACTAATTACACCAATTTNATTACTTTTATCTTTNCCGGNGTTACCTGGGGCTATTACAATATTGCTAACTGANCGAAATTTAAATACTTCTTTTTATNA
CCCTAGGGGNGGGGGGAATCNGANTTNATACCANCTCTTATTT




>LP041615SH_Acanthocyclops venustoides cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GCTGGAGCTTGAGCAGNNNAATTGGAACAGGGCTCAGAATAATTATTCGATTAGAATTAGGGCAGCCAGGGTCTTTAATGGGGGATGACCAGAT
CTATAACGTTGTAGTTACTGCCCATGCTTTTATTATGATTTTTTTTATAGTTATACCAATCCTAATTGGGGGGTTTGGAAATTGACTAGTGCCTCTAAT
ACTAGGGTCTCCAGATATGGCTTTTCCTCGCATAAACAATATAAGATTTTGATTTTTACTACCCGCGTTAATTATATTACTTTCTAGATCTTTGGTTGA
AAGAGGAGCGGGCACAGGGTGAACAGTTTATCCACCTCTTAGAAGTAACATTTCTCATGGGGGAGCTTCTGTGGACTACGCTATTTTTTCTTTACAC
CTAGCCGGAGTCTCTTCAATCTTAGGGGCTGTAAATTTTATTAAAACTTTGGGGAATATACGCACATTCGGAATATTTTTAAACCGGATACCCTTATT
TGCTTGAGCTGTTTTAGTAACAGCTATTTTACTGCTTTTATCCCTCCCTGTCTTGGCCGGGGCTATTACAATACTTCTAACTGACCGAAACTTAAACAC
ATCTTTTTATGATCCTAGGGGAGGCGGGGACCCAATTCTCTACCAACACTTATTT

641

New for species

>HR032015SB_Acanthocyclops vernalis cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GGGAGCTTGAGCNNGATAGTAGGAACAGGATTAAGAATAATTATTCCTTTANAACTAGGGCAACCAGGGTCTCTTATAGGGGATGATCAGATTTA
CAATGTTATCGTCACAGCACATGCTTTTATTATAATCTTTTTTATAGTTATACCTATTTTGATTGGGGGGTTTGGTAACTGATTANTACCTTTAATGTT
AGGGTCGCCAAACATAGCTTTCCCACGAATAAATAATATAAAATTTTGATTTTTAGTACCAGCTCTTTTTATACTACTAACCAGGTCCTTAGTAGAGA
GAGGGGCGGGCACTGGCTGAACAGTTTATCCCCCCCTGANAAAAAACATCTCTCATGGAGGGGCGTCAGTAGATTATGCTATTTTCTCTCTTCACTT
AACAGGGGTTTCGTCTATCTTGGGTGCGGTAAACTTTATTAAAACTTTANGGAATATGCNTACGTTCGGCATGTTTTTAAATCCCATGCCATTGTTC
GCATGGGCTGTACTTATTACAGCTATTTTATTGCTTTTGNCTTTACCGGNGCTAGCCGGTGCAATTACTATACTTCTGACTGACCGCAACTTAAACAC
TTCTTTTTACGATCCANGAGGAGGAGGGNACCCAATTTCATATCAACATTTATTT

639

New for species

>LCLO90914510_Acanthocyclops vernalis cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GGGAGCATGGGCAGGGATAGTGGGCACAGGGTTAAGAGATAATTATTCGGTTGGAGTTAGGGCAACCGGGCTCTTTAATAGGGGATGACCAAAT
TTATAATGTGATTGTGACGGCACATGCATTTATCATAATTTTTTTTATGGTTATGCCTATCTTGATTGGGGGGTTTGGAAATTGGTTAGTTCCATTGA
TGTTAGGTTCTCCGGATATAGCTTTTCCTCGGATAAATAACATGAGGTTTTGATTTTTAGTGCCCGCTCTTTTTATATTGCTAACTAGTTCTCTAGTAA
AAAGAGGTGCAGGGACTGGGTGAACAGTCTATCCCCCTCTAAGAAGCAATATTTCTCATGGAGGGGCCTCAGTGGACTATGCAATTTTTTCTTTGC
ATTTACCTGGGGTTTCTTCTATTTTGGGGGCAGTTAATTTTATTAGAACTCTTGGTAATATGCGGACCTTTGGAATATTTTTAAATCGGATGCCTTTAT
TTGCTTGGGCAGTACTAATCACGGCTATTTTGCTGCTTTTATCTTTACCTGTCTTGGCAGGGGCGATTACCATACTTCTAACAAACCGGATTCTTAAT
ACTTCTTTTTATGACCCAAGAGGCGGAGGGGACCCAATTTTGTACCAGCACTTATTT

641

New for species

>1BZEB1P22215_Apocyclops dimorphus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GACTTTATATTTGCTAGCTGGCTTATGGGCTGGGATAATTGGGACAGGACTGAGTATTTTGATTCGGCTAGAACTAGGACAACCCGGAGCATTTAT
AGGGGACGATCAAATTTACAATGTAGTTGTTACGGCACATGCTTTCATTATGATTTTTTTTATAGTAATACCTATTTTAATCGGGGGATTTGGTAATT
GACTAGTCCCTTTAATACTTGGGGCTCCAGATATGGCTTTCCCTCGTATGAATAATATAAGATTTTGGTTTTTATTACCAGCTCTTTTCATATTACTTTT
CAGGGCTTTGGTTGAGAGAGGGGCTGGCACGGGATGAACAGTTTACCCTCCGTTGAGAAGAAACATCGCGCATAGGGGTTCTTCCGTGGATTATG
CTATTTTTTCTTTACACTTAGCAGGAGTATCTTCTATTTTAGGAGCAGTTAACTTTATTAGAACTGTGGGCAATCTTCGAACCTTTGGAATACATTTTG
AGCGAACTCCTTTGTTTGCATGGTCTGTTATAATTACGGCAGTCTTGTTATTATTATCTTTGCCTGTGTTAGCTGGTGCAATTACTATGTTATTGACAG
ATCGAAACTTAAATACTTCTTTTTACGATCCTAGGGGGGGAGGAGACCCTATTTTATACCAACATTTATTT

658

New for genus (4, 5, 6)

>1PMV070212S1_Bosmina sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
ATATTTTGNTTTTGGGGTCTGATCGGGCATGGTGGGTACTGCACTTAGAATGCTTATCCGTATTGAGCTGGGTCAAGCCGGTAGTCTTATTGGCGA
CGACCAGATTTACAATGTTATTGTAACTGCTCATGCTTTTATTATGATTTTTTTTATGGTTATACCAATTATAATTGGAGGCTTCGGAAATTGGTTAGT
CCCTTTAATGTTAGGGGCTCCGGACATAGCTTTCCCCCGATTAAATAATTTAAGTTTCTGGCTTCTCCCTCCAGCGTTAACACTTCTTCTAATTGGAGG
GGCTGTAGAGAGAGGGGCTGGTACCGGGTGGACGGTGTATCCACCTCTCTCGTCAGGACTAGGTCACGCGGGGGCCTCAGTCGACTTAAGAATTT
TTTCTCTCCATTTAGCAGGTGTATCCTCTATTTTAGGGGCCGTCAATTTTATTACTACTATCATTAATATACGGGGGGAAGGTCTGTCGTTAGACCGG
ATTACCCTTTTCGTTTGAGCTGTAGGAATTACAGCACTTCTTTTACTTCTTAGTTTACCTGTACTAGCAGGAGCTATTACTATGCTCCTGACCGATCGA
AATTTAAATACTTCTTTCTTCGATCCAGCGGGCGGAGGGGATCCCATTCTATATCAACATTTGTTT

652

Contradiction

>1PMV07021252_Bosmina sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
ATATTTTGTTTTTGGGGTCTGATCGGGCATGGTGGGTACTGCACTTAGAATGCTTATCCGTATTGAGCTGGGTCAAGCCGGTAGTCTTATTGGCGAC
GACCAGATTTACAATGTTATTGTAACTGCTCATGCTTTTATTATGATTTTTTTTATGGTTATACCAATTATAATTGGAGGCTTCGGAAATTGGTTAGTC
CCTTTAATGTTAGGGGCTCCGGACATAGCTTTCCCCCGATTAAATAATTTAAGTTTCTGGCTTCTCCCTCCAGCGTTAACACTTCTTCTAATTGGAGG
GGCTGTAGAGAGAGGGGCTGGTACCGGGTGGACGGTGTATCCACCTCTCTCGTCAGGACTAGGTCACGCGGGGGCCTCAGTCGACTTAAGAATTT
TTTCTCTCCATTTAGCAGGTGTATCCTCTATTTTAGGGGCCGTCAATTTTATTACTACTATCATTAATATACGGGGGGAAGGTCTGTCGTTAGACCGG
ATTACCCTTTTCGTTTGAGCTGTAGGAATTACAGCACTTCTTTTACTTCTTAGTTTACCTGTACTAGCAGGAGCTATTACTATGCTCCTGACCGATCGA
AATTTAAATACTTCTTTCTTCGATCCAGCGGGCGGAGGGGATCCCATTCTATATCAACATTTIGTTT

652

Contradiction

>2PMUO053012S6_Calanoida sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TGCTGGGGCTTGGTCAGGTATAGTTGGGACTGGATTGAGAATAATTATTCGAATAGAATTGGGGCAGGCCGGCTCATTAATTGGAGATGATCAGG
TTTATAATGTAGTTGTAACGGCCCATGCTTTTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTTTAATTGGGGGATTTGGAAATTGATTAGTACCTTTAA
TATTAGGTGCAAGAGATATAGCTTTCCCTCGAATAAATAATATAAGATTTTGATTTTTAATTCCAGCCCTAGTTATATTATTATCTAGGTCTTTAGTAG
AGAGTGGGGCAGGAACGGGGTGAACAGTTTATCCTCCACTATCAAGAAATATTGCGCATGCAGGCAGATCGGTTGATTTTGCTATTTTTTCACTAC
ATTTGGCAGGGGTTAGTTCAATTTTAGGTGCAGTAAATTTTATTAGGACTTTGGGAAATTTGCGAGCTTTTGGAATAATTCTTGATCGAATACCATT
ATTTGCATGGGCTGTGCTTATTACTGCAGTTTTATTGTTGCTCTCATTACCTGTTTTAGCAGGAGCGATTACAATACTACTTACAGATCGAAATTTAA
ATTCTAGGTTTTATGATGCTGGCGGTGGAGGGGATCCAATTTTATACCAACATTTATTT

643

Confirmation

>2PMU053012S8_Calanoida sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TGCCGGGGCCTGATCTGGGATAGTGGGTACAGGTTTAAGAATAATTATTCGTATAGAGCTGGGGCAGGCGGGGTCTTTGATCGGGGATGACCAG
ATTTACAACGTAGTGGTTACCGCCCACGCCTTTATTATGATTTTTTTTATGGTTATACCTATTTTAATCGGCGGTTTTGGAAACTGGCTGGTGCCTTTG
ATATTAGGCGCAAGGGACATGGCCTTTCCCCGAATAAATAATATAAGGTTTTGGTTTCTAGTTCCTGCCTTAGTATTACTATTATCCAGTTCTTTAGT
AGAGAGGGGAGCAGGGACGGGTTGAACTGTATACCCCCCGCTTTCAAGAAATATCGCGCACGCCGGGAGGTCGGTTGACTTTGCTATTTTCTCTCT
CCATCTGGCGGGGGTGAGGTCAATTCTTGGGGCGGTAAATTTTATTAGGACGCTGGGTAATTTACGGGCTTTCGGAATAATTTTAGACCGTATGCC
CTTATTTGCCTGGGCAGTGTTAATCACGGCTGTGTTGTTATTGTTATCATTACCTGTTTTAGCCGGAGCAATTACAATGCTTCTTACGGATCGAAATC
TAAACTCTAGATTTTATGATGCCGGGGGAGGGGGGGACCCTATTTTATATCAACACCTGTTC

643

Confirmation

>2PMD070212S2_Calanoida sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TGCTGGGGCTTGATCAGGTATAGTTGGGACTGGGTTGAGAATAATTATTCGAATAGAATTAGGGCAGGCTGGCTCATTAATTGGAGATGACCAGG
TTTATAATGTAGTTGTAACGGCCCATGCTTTTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTTTAATTGGGGGATTTGGAAATTGATTAGTACCATTAA
TATTGGGAGCAAGAGATATAGCTTTCCCTCGAATAAATAATATAAGATTTTGATTTTTAATTCCAGCTCTAGTTATATTATTATCTAGGTCTTTAGTA
GAGAGTGGGGCAGGAACGGGGTGAACAGTTTATCCTCCGTTATCAAGAAATATCGCGCATGCAGGCAGATCGGTTGACTTTGCTATTTTTTCATTA
CATTTGGCAGGAGTTAGGTCAATTTTAGGTGCAGTAAATTTTATTAGGACTTTGGGAAATTTGCGAGCTTTTGGAATAATTCTTGATCGAATACCAT
TATTTGCATGGGCTGTGCTTATTACTGCAGTCCTATTGTTACTTTCATTACCTGTTTTAGCAGGAGCGATCACAATACTACTTACAGATCGAAATTTAA
ATTCTAGGTTTTATGATGCTGGAGGTGGGGGGGATCCAATTTTATATCAACATTTATTT

643

Confirmation




>2PMD080912S2_Ceriodaphnia dubia cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TATTTTATTTTTGGAGTTTGATCAGGAATGGTCGGAACTGCTCTGAGTATACTAATTCGTGCTGAGTTAGGACAATCGGGCAGACTTATTGGTGACG
ATCAAATTTATAATGTAATTGTTACGGCTCACGCTTTTGTAATAATTTTTTTTATGGTTATACCAATTATAATTGGGGGATTTGGAAACTGGTTAGTTC
CTTTGATACTAGGGGCGCCTGACATGGCTTTCCCCCGCTTGAATAATTTAAGTTTTTGATTGCTACCTCCAGCTTTAACTCTCTTACTTGTAGGTGGG
GCTGTCGAAAGAGGTGCAGGTACTGGATGAACTGTTTATCCTCCTCTATCGGCAGGTATTGCTCATGCAGGAGCTTCTGTAGATTTGAGAATTTTTT
CTTTACATCTTGCAGGGATTTCTTCAATTTTAGGAGCTGTAAACTTCATTACCACTATTATTAATATACGTTCTCAAGGAATAACTCTCGATCGAATTC
CCTTATTTGTTTGAGCTGTAGGAATTACTGCTCTTTTGTTATTACTTAGTTTACCTGTTTTAGCAGGAGCTATTACTATGCTTCTAACAGATCGGAATT
TAAATACTTCTTTTTTTGATCCTGCGGGAGGGGGGGATCCTATTTTATATCAACATCTTTTT

651

Confirmation

>1PMW060212510_Cyclopoida sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
AGCTGGTGCTTGAGCCGGATAGTGGGGACAGGTCTAAGAATAATTATTCGTTTAGAATTAGGGCAGCCTGGTTCTTTAATAGGAGATGATCAAATT
TATAATGTAATTGTTACGGCTCATGCTTTTATTATAATTTTTTTTATAGTAATGCCAATTTTAATTGGAGGGTTTGGAAACTGATTGGTGCCTCTAATA
CTAGGATCTCCGGACATAGCATTTCCTCGAATAAACAACATAAGATTTTGATTTTTAGTGCCAGCCCTCTTTATGCTTTTAACTAGGTCCCTAGTAGA
AAGTGGAGCCGGAACAGGGTGAACAGTGTATCCCCCTTTAAGAAGAAATATCTCTCATGGGGGTGCTTCTGTGGATTACGCTATTTTTTCTCTGCAT
TTAGCCGGGGTTTCTTCTATTTTAGGGGCTGTAAATTTTATTAAAACTTTAGGAAATATGCGTACATTCGGCATGTTTTTAAATCGCATGCCTCTATTT
GCTTGGGCTGTGCTTATTACAGCAATTTTACTGCTTCTATCTTTACCAGTTTTAGCGGGAGCGATTACAATACTTCTAACAGATCGAAATCTTAATAC
TTCGTTTTATGACCCTAGAGGCGGAGGAGACCCAATTTTATATCAACACTTGTTT

642

Confirmation of family

>2BZEB1P22215_Cyclopoida sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GACTTTATATTTGCTAGCTGGCTTATGGGCTGGGATAATTGGGACAGGACTGAGTATTTTGATTCGGCTAGAACTAGGACAACCCGGAGCATTTAT
AGGGGACGATCAAATTTACAATGTAGTTGTTACGGCACATGCTTTCATTATGATTTTTTTTATAGTAATACCTATTTTAATCGGGGGATTTGGTAATT
GACTAGTCCCTTTAATACTTGGGGCTCCAGATATGGCTTTCCCTCGTATGAATAATATAAGATTTTGGTTTTTATTACCAGCTCTTTTCATATTACTTTT
CAGGGCTTTGGTTGAGAGAGGGGCTGGCACGGGATGAACAGTTTACCCTCCGTTGAGAAGAAACATCGCGCATAGGGGTTCTTCCGTGGATTATG
CTATTTTTTCTTTACACTTAGCAGGAGTATCTTCTATTTTAGGAGCAGTTAACTTTATTAGAACTGTGGGCAATCTTCGAACCTTTGGAATACATTTTG
AGCGAACTCCTTTGTTTGCATGGTCTGTTATAATTACGGCAGTCTTGTTATTATTATCTTTGCCTGTGTTAGCTGGTGCAATTACTATGTTATTGACAG
ATCGAAACTTAAATACTTCTTTTTACGATCCTAGGGGGGGAGGAGACCCTATTTTATACCAACATTTATTT

658

New for family

>2PMD080912S1_Daphnia lumholtzi cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
ATACTTTATATTTGGTATTTGATCGGGCATAGTAGGAACTGCTTTGAGTATACTTATCCGAGCTGAACTAGGTCAGTCAGGGAGATTAATTGGAGA
TGACCAGATTTATAATGTAATTGTCACTGCCCATGCATTTATTATAATTTTTTTTATGGTTATGCCTATTATAATTGGAGGTTTCGGAAATTGATTAGT
CCCTTTAATATTAGGGGCTCCTGATATAGCTTTCCCTCGTTTAAACAATTTAAGCTTTTGATTTTTACCCCCCGCCCTGACTCTTTTACTTGTTGGTGGG
GCTGTAGAAAGAGGGGCGGGGACCGGGTGGACTGTCTATCCTCCCCTTTCAGCTGGAATTGCTCATGCTGGGGCTTCTGTAGATTTAAGTATTTIT
TCTCTGCATTTGGCTGGGATTTCTTCCATTTTGGGTGCGGTTAATTTTATTACAACTATTATTAATATACGATCTTCGGGTATAACTTTAAATCGTATT
CCTTTATTTGTTTGGGCTGTCGGGATCACAGCACTTTTACTTCTTTTGAGTCTCCCTGTGCTAGCAGGAGCTATCACAATACTTTTAACAAATCGTAAT
TTGAACACCTCCTTCTTCGATCCGGCGGGGGGAGGAGATCCTATTTTGTACCAACACTTATTT

652

Confirmation

>2PMUO05301254_Diaphanosoma sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TCCGGGATAGTTGGAACAGCCCTAAGTATACTTATTCGAGCTGAAGTTAGGGCAGTGTGGCAGACTTATTGGTGATGACCAAATTTATAANGTTAT
TCGTAACCGCTCANGCTTTNGTTATAATTTTTTTTATAGTTATGCCTATTCTCATTGGTGGCTTTGGCAATTGGCTGGTGCCTTTAATACTAGGTGCCC
CTGATATGGCTTTTCCTCGTTTAAATAATTTAAGGTTTTGAATATTACCCCCTTCTTTAACTCTTCTTTTGGTTGGAAGGGCAGTTGAAAGGGGTGCT
GGAACAGGTTGAACTGTTTACCCCCCTCTTTCTGGTACAATTGCTCATGCGGGGGCATCTGTAGATTTGAGAATTTTTTCTCTTCATCTTGCGGGTAT
TTCTTCAATTTTAGGTGCAGTAAATTTTATTTCTACTGTTATAAATATACGTACTAAAGGACTTACTTTAAATCGAATTCCTCTATTTGTTTGGTCTGTT
GGGATTACAGCTCTATTGCTTTTACTTAGTCTTCCGGTGTTAGCAGGGGCTATTACTATGTTACTAACTGACCGTAATTTAAATACCTCTTTTTTTGAT
CCAGCAGGTGGTGGTGACCCTATTTTATATCAGCATCTTTTT

632

Confirmation of genus

>2PMB060212S6_Diaphanosoma sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TTTTGGTGCGTGATCTGGTATAGTAGGGACGGCTCTAAGTATGTTAATTCGTGCTGAGTTAGGACAATGTGGCAGTCTAATTGGGGATGACCAGAT
TTATAATGTCATTGTTACAGCTCACGCATTTATCATAATTTTTTTTATAGTCATACCCATTTTAATTGGGGGGTTTGGGAATTGATTGGTCCCCCTCAT
ATTGGGTGCCCCTGACATGGCTTTTCCGCGCCTTAATAATTTAAGGTTTTGATTTTTACCTCCTTCATTAACATTATTGCTTGTAGGGAGGGCGGTGG
AAAGTGGCGCAGGTACAGGCTGGACTGTTTACCCACCTCTTTCGGGTACTATTGCTCATGCAGGGGCCTCAGTTGATTTAAAAATTTTTTCTTTACAT
TTAGCTGGGATTTCTTCTATTTTAGGGGCAGTAAATTTTATTTCCACGGTTATAAATATACAATCTAAAGGTTTAACTTTAAATCGAGCACCATTGTTC
GTTTGGGCTGTGGGTATTACTGCGTTATTACTACTTTTGAGGCTTCCCGTTTTANCAGGGGCAATCACAATGTTATTAACTGATCGTAATTTGAATAC
GTCATTTTTTGATCCGGCTGGGGGAGGGGATCCTATTTTGTATCAGCATTTGTTT

643

Confirmation of genus

>2PMN060212S2_Diaphanosoma sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GGTGCGTGATCTGGTATAGTAGGGACGGCTCTAAGTATGTTAATTCGTGCTGAGTTAGGACAATGTGGTAGTCTAATTGGGGATGACCAGATTTAT
AATGTCATTGTTACAGCTCACGCATTTATCATAATTTTTTTTATAGTCATACCCATTTTAATTGGGGGGTTTGGGAATTGATTGGTCCCCCTCATATTG
GGTGCCCCTGACATAGCTTTTCCGCGCCTTAATAATTTAAGGTTTTGATTTTTACCCCCTTCATTAACATTATTGCTTGTAGGGAGGGCGGTGGAAAG
TGGCGCAGGTACAGGCTGGACTGTTTACCCACCTCTTTCGGGTACTATTGCTCATGCAGGGGCCTCAGTTGATTTAAAAATTTTTTCTTTACATTTAG
CTGGGATTTCTTCTATTTTAGGGGCAGTAAATTTTATTTCCACGGTTATAAATATACAATCTAAAGGTTTAACTTTAAATCGAGCACCATTGTTCGTTT
GGGCTGTGGGTATTACTGCGTTACTACTACTTTTGAGGCTTCCCGTTTTANCAGGGGCAATCACAATGTTATTAACTGATCGTAATTTGAATACGTC
ATTTTTTGATCCGGCTGGCGGGGGGGATCCTATTTTGTATCANCATTTGTTT

639

Confirmation of genus

>LE082614_Homocyclops ater cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GCAGGTGCATGAGCCGGATTAATTGGAACTGGTTTAAGGATAATTATTCGTCTTGAACTAGGGCAACCGGGGTCTTTAATAGGAGATGATCAAATT
TTTAATGTAGTAGTCACAGCTCATGCTTTTATTATAATTTTTTTTATGGTAATACCAATTTTAATTGGAGGGTTTGGAAATTGATTAGTGCCTTTAATA
TTAGGATCCCCTGATATAGCATTTCCGCGAATAAATAACATAAAATTCTGATTTTTGTTGCCTGCTTTAATTATACTTTTATCTAGGGCCTTATTAGAG
AGGGGAGCTGGAACAGGATGAACAGTTTACCCCCCATTAAGAAGAAATATTGCTCACTCTGGGTCATCTGTTGATTATGCAATTTTTTCTCTTCATTT
AGCTGGGGTTTCATCTATTTTAGGAGCAGTCAATTTTATTAGTACTTTAAGTAATCTACGAACATTTGGAATAACTGGAGACCGGCTACCCTTATTTG
CTTGAGCAGTTTTAATTACTGCGGTGCTGTTACTATTATCGTTACCTGTTCTAGCTGGAGCCATTACTATGCTATTAACAGATCGAAATTTAAATACT
AGATTTTATGACCCTAGAGGTGGGGGGGACCCTATTCTTTACCAACATTTATTT

642

New for species

>SCL061614_Leptodiaptomus sicilis cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GCTGGAGCTTGATCTGGATAGTGGGAACAGGGTTAAGGATAATTATTCGTATAGAATTAGGACAAGCTGGTTCACTTATTGGGGACGACCAAATT
TATAATGTAGTTGTTACTGCCCATGCATTTATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTTTGATTGGGGGGTTTGGTAATTGGTTGGTTCCTCTTATG
TTAGGGGCAAGAGATATAGCATTTCCACGGATAAATAATATAAGCTTTTGATTTTTAGTTCCAGCTTTAGTATTATTGTTATCAAGATCGCTAGTAGA
AAGAGGGGCGGGAACAGGCTGAACAGTTTATCCTCCGCTCTCTAGAAATATTGCCCATGCCGGCAGATCTGTAGATTTTGCTATTTTTTCTCTTCATT
TAGCAGGGGTAAGATCTATTTTAGGAGCAGTAAATTTTATTAGTACCTTAGGAAACCTTCGAGCCTTTGGAATAATTTTAGACCGTATACCGTTGTT
TGCCTGAGCTGTATTAATCACAGCTGTGCTATTATTACTCTCCTTACCGGTATTGGCTGGAGCAATTACTATGTTGTTAACTGACCGAAATCTTAATT
CAAGGTTTTACGATGCAGGGGGAGGGGGGGATCCTATTTTATATCAACACTTGTTT

641

Confirmation




>2PMN081313S1_Leptodiaptomus siciloides cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
ATTCGAATAGAATTAGGGCAGGCTGGCTCATTAATTGGAGATGACCAGGTTTATAATGTAGTTGTAACGGCCCATGCTTTTATTATAATTTTTTTTAT
AGTTATACCTATTTTAATTGGGGGATTTGGAAATTGATTAGTACCATTAATATTGGGAGCAAGAGATATAGCTTTCCCTCGAATAAATAATATAAGA
TTTTGATTTTTAATTCCAGCTCTAGTTATATTATTATCTAGGTCTTTAGTAGAGAGTGGGGCAGGAACGGGGTGAACAGTTTATCCTCCGTTATCAA
GAAATATCGCGCATGCAGGCAGATCGGTTGACTTTGCTATTTTTTCATTACATTTGGCAGGAGTTAGGTCAATTTTAGGTGCAGTAAATTTTATTAG
GACTTTGGGAAATTTGCGAGCTTTTGGAATAATTCTTGATCGAATACCATTATTTGCATGGGCTGTGCTTATTACTGCAGTCCTATTGTTACTTTCATT
ACCTGTTTTAGCAGGAGCGATCACAATACTACTTACAGATCGAAATTTAAATTCTAGGTTTTATGATGCTGGAGGTGGGGGGGATCCAATTTTATAT
CAACATTTATTT

597

Confirmation

>2PMS060212_Leptodiaptomus_siciloides cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GCTGGGGCTTGATCAGGTATAGTTGGGACTGGGTTGAGAATAATTATTCGAATAGAATTAGGGCAGGCTGGCTCATTAATTGGAGATGACCAGGT
TTATAATGTAGTTGTAACGGCCCATGCTTTTATTATAATTTTTTTITATAGTTATACCTATTTTAATTGGGGGATTTGGAAATTGATTAGTACCATTAAT
ATTGGGAGCAAGAGATATAGCTTTCCCTCGAATAAATAATATAAGATTTTGATTTTTAATTCCAGCTCTAGTTATATTATTATCTAGGTCTTTAGTAG
AGAGTGGGGCAGGAACGGGGTGAACAGTTTATCCTCCGTTATCAAGAAATATCGCGCATGCAGGCAGATCGGTTGACTTTGCTATTTTTTCATTAC
ATTTGGCAGGAGTTAGGTCAATTTTAGGTGCAGTAAATTTTATTAGGACTTTGGGAAATTTGCGAGCTTTTGGAATAATTCTTGATCGAATACCATT
ATTTGCATGGGCTGTGCTTATTACTGCAGTCCTATTGTTACTTTCATTACCTGTTTTAGCAGGAGCGATCACAATACTACTTACAGATCGAAATTTAA
ATTCTAGGTTTTATGATGCTGGAGGTGGAGGGGATCCAATTTTATATCAACATTTATTT

642

Confirmation

>LE082614_Macrocyclops albidus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
CTGGGGCTTGGGCCGGACTGGTCGGAACAGGCTTAAGAATAATTATTCGTTTAGAGTTAGGTCAACCAGGAAGACTTTTAGGTGATGACCAAATTT
ATAATGTTGTTGTTACAGCACATGCTTTTGTAATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTTTAATTGGCGGATTTGGGAATTGGTTGGTTCCTCTAATAT
TAGGTTCTCCTGATATAGCTTTCCCCCGGATAAATAATATAAGATTTTGGTTTTTATTACCAGCTTTGATTTTATTATTAGCAAGAGCTTTAGTGGAGT
CTGGGGCTGGAACTGGCTGAACAGTGTACCCCCCATTAAGAAAAAATTTAGCCCATTCTGGTGCTTCAGTCGACTATGCTATTTTTTCTCTTCATTTA
CCCGGGGTTTCTTCTATTCTTGGAGCTGTAAATTTTATTAAAACTATGGGTAATTTGCGTACTTTTGGAATGACAGGGGACCGCGTCCCTCTTTTTGC
TTGGGCTGTTTTAATCACTGCTATTCTTCTCTTACTATCTTTACCATTTCTAGCGGGGGCCATTACTATACTTCTTACTGATCAAAATTTAAATACAACT
TTTTATGACCCTANAGGAGGGGGGGACCCGATTTTATATCAACACTTATTT

641

New for species

>2PMS061212_Mesocyclops edax cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GCTGGAGTCTGAGCAGGATAATTGGAACTGGATTAAGAGTAATTATCCGTCTAGAGCTAGGTCAGCCTGGTTCTTTAATGGGGGATGATCAAATTT
ACAATGTAGTAGTGACAGCTCACGCTTTTGTAATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTTTAATTGGTGGATTTGGAAATTGACTAGTTCCTTTAATAC
TAGGCTCTCCTGATATAGCATTTCCTCGGATAAATAATATAAGGTTTTGATTTTTAATCCCAGCTCTGTTTATACTCTTAACAAGTTCTTTAGTAGAAA
GAGGGGCAGGAACAGGATGAACTGTGTACCCTCCTTTAAGAAGTAATTTATCTCATTCGGGATCTTCAGTAGATTACGCTATTTTTTCTCTACATTTA
GCTGGAGTATCTTCTATTTTAGGAGCTGTAAATTTTATTAGGACTGTGGGCAATATACGGACTCTAGGAATATTTTTGGATCGAACTCCTTTATTTGC
CTGATCTGTTTTAATTACTGCTATTTTATTACTACTATCTCTACCTGTACTAGCTGGGGCTATTACCATATTATTAACTGACCGAAATTTAAATACTTCT
TTCTACGACCCAAGAGGGGGCGGAGACCCTATTTTATACCAACATTTATTT

641

New for species (9)

>LSC091317-1137_Neoergasilus sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TACCTTATATCTTATCACAGGAGCTTGAGCAGGACTTATCGGCACTGCCCTTAGATTTATTATCCGGCTAGAACTAGGCCAAGCAGGGTCTTTAATT
GGGGATGACCAGATTTACAATGTTATTGTTACTGCTCATGCTTTCATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTTTAATTGGAGGGTTTGGTAATTGA
CTTGTGCCTCTCATGTTAGGGGCTCCAGACATGGCTTTCCCCCGCTTAAACAACATGAGATATTGATTTTTAGTCCCAGCTTTGATTTTACTATTAGTA
AGAAGATTAGTAGAATCTGGGGCTGGTACCGGCTGGACGGTGTACCCTCCATTAAGGAGAAATATTGCTCATTCGGGGGCTTCTGTAGATTTAGCT
ATTTTTTCTCTACACTTAGCTGGTATTTCTTCCCTTCTAGGAGCAGTAAATTTTATTAGAACTATTGGCAATCTACGAGTTTTAGGAATATTTTTAGAC
CGAATGCCTCTTTTTTGTTGATCTGTTTTAATTACGGCTGTTTTATTACTTTTATCCTTACCAGTACTAGCAGGTGCTATTACTATATTACTGACAGATC
GAAATTTAAATACTTCTTTTTATGACCCAAGAGGTGGAGGGGACCCAATTTTATACCAACACTTATTT

658

Confirmation of genus

>LSC091317-1238_Neoergasilus sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TACCTTATATCTTATCACAGGAGCTTGAGCAGGACTTATCGGCACTGCCCTTAGATTTATTATCCGGCTAGAACTAGGCCAAGCAGGGTCTTTAATT
GGGGATGACCAGATTTACAATGTTATTGTTACTGCTCATGCTTTCATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTTTAATTGGAGGGTTTGGTAATTGA
CTTGTGCCTCTCATGTTAGGGGCTCCAGACATGGCTTTCCCCCGCTTAAACAACATGAGATATTGATTTTTAGTCCCAGCTTTGATTTTACTATTAGTA
AGAAGATTAGTAGAATCTGGGGCTGGTACCGGCTGGACGGTGTACCCTCCATTAAGGAGAAATATTGCTCATTCGGGGGCTTCTGTAGATTTAGCT
ATTTTTTCTCTACACTTAGCTGGTATTTCTTCCCTTCTAGGAGCAGTAAATTTTATTAGAACTATTGGCAATCTACGAGTTTTAGGAATATTTTTAGAC
CGAATGCCTCTTTTTTGTTGATCTGTTTTAATTACGGCTGTTTTATTACTTTTATCCTTACCAGTATTAGCAGGTGCTATTACTATATTACTGACAGATC
GAAATTTAAATACTTCTTTTTATGACCCAAGAGGTGGAGGGGACCCAATTTTATACCAACACTTATTT

658

Confirmation of genus

>MMLE081817-1035 Neoergasilus sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TACCTTATATCTTATCACAGGAGCTTGAGCAGGACTTATCGGCACTGCCCTTAGATTTATTATCCGGCTAGAACTAGGCCAAGCAGGGTCTTTAATT
GGGGATGACCAGATTTACAATGTTATTGTTACTGCTCATGCTTTCATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTTTAATTGGAGGGTTTGGTAATTGA
CTTGTGCCTCTCATGTTAGGGGCTCCAGACATGGCTTTCCCCCGCTTAAACAACATGAGATATTGATTTTTAGTCCCAGCTTTGATTTTACTATTAGTA
AGAAGATTAGTAGAATCTGGGGCTGGTACCGGCTGGACGGTGTACCCTCCATTAAGGAGAAATATTGCTCATTCGGGGGCTTCTGTAGATTTAGCT
ATTTTTTCTCTACACTTAGCTGGTATTTCTTCCCTTCTAGGAGCAGTAAATTTTATTAGAACTATTGGCAATCTACGAGTTTTAGGAATATTTTTAGAC
CGAATGCCTCTTTTTTGTTGATCTGTTTTAATTACGGCTGTTTTATTACTTTTATCCTTACCAGTACATAGCAGGTGCTATTACCATATTACTGACATAT
CGAAATTTAAATACTTCTTTTTATGACCCAAGAGGTGGAGGGACCCAATTTTATACCAACACTTATTT

658

New for genus

>LE080317-727_Neoergasilus japonicus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TACCTTATATCTTATCACAGGAGCTTGAGCAGGACTTATCGGCACTGCCCTTAGATTTATTATCCGGCTAGAACTAGGCCAAGCAGGGTCTTTAATT
GGGGATGACCAGATTTACAATGTTATTGTTACTGCTCATGCTTTCATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTTTAATTGGAGGGTTTGGTAATTGA
CTTGTGCCTCTCATGTTAGGGGCTCCAGACATGGCTTTCCCCCGCTTAAACAACATGAGATATTGATTTTTAGTCCCAGCTTTGATTTTACTATTAGTA
AGAAGATTAGTAGAATCTGGGGCTGGTACCGGCTGGACGGTGTACCCTCCATTAAGGAGAAATATTGCTCATTCGGGGGCTTCTGTAGATTTAGCT
ATTTTTTCTCTACACTTAGCTGGTATTTCTTCCCTTCTAGGAGCAGTAAATTTTATTAGAACTATTGGCAATCTACGAGTTTTAGGAATATTTTTAGAC
CGAATGCCTCTTTTTTGTTGATCTGTTTTAATTACGGCTGTTTTATTACTTTTATCCTTACCAGTACTAGCAGGTGCTATTACTATATTACTGACAGATC
GAAATTTAAATACTTCTTTTTATGACCCAAGAGGTGGAGGGGACCCAATTTTATACCAACACTTATTT

658

New for species (7, 8)

>LE080317-828_Neoergasilus japonicus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TACCTTATATCTTATCACAGGAGCTTGAGCAGGACTTATCGGCACTGCCCTTAGATTTATTATCCGGCTAGAACTAGGCCAAGCAGGGTCTTTAATT
GGGGATGACCAGATTTACAATGTTATTGTTACTGCTCATGCTTTCATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTTTAATTGGAGGGTTTGGTAATTGA
CTTGTGCCTCTCATGTTAGGGGCTCCAGACATGGCTTTCCCCCGCTTAAACAACATGAGATATTGATTTTTAGTCCCAGCTTTGATTTTACTATTAGTA
AGAAGATTAGTAGAATCTGGGGCTGGTACCGGCTGGACGGTGTACCCTCCATTAAGGAGAAATATTGCTCATTCGGGGGCTTCTGTAGATTTAGCT
ATTTTTTCTCTACACTTAGCTGGTATTTCTTCCCTTCTAGGAGCAGTAAATTTTATTAGAACTATTGGCAATCTACGAGTTTTAGGAATATTTTTAGAC
CGAATGCCTCTTTTTTGTTGATCTGTTTTAATTACGGCTGTTTTATTACTTTTATCCTTACCAGTATTAGCAGGTGCTATTACTATATTACTGACAGATC
GAAATTTAAATACTTCTTTTTATGACCCAAGAGGTGGAGGGGACCCAATTTTATACCAACACTTATTT

658

New for species




>LE080317-929_Neoergasilus japonicus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TACCTTATATCTTATCACAGGAGCTTGAGCAGGACTTATCGGCACTGCCCTTAGATTTATTATCCGGCTAGAACTAGGCCAAGCAGGGTCTTTAATT
GGGGATGACCAGATTTACAATGTTATTGTTACTGCTCATGCTTTCATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTTTAATTGGAGGGTTTGGTAATTGA
CTTGTGCCTCTCATGTTAGGGGCTCCAGACATGGCTTTCCCCCGCTTAAACAACATGAGATATTGATTTTTAGTCCCAGCTTTGATTTTACTATTAGTA
AGAAGATTAGTAGAATCTGGGGCTGGTACCGGCTGGACGGTGTACCCTCCATTAAGGAGAAATATTGCTCATTCGGGGGCTTCTGTAGATTTAGCT
ATTTTTTCTCTACACTTAGCTGGTATTTCTTCCCTTCTAGGAGCAGTAAATTTTATTAGAACTATTGGCAATCTACGAGTTTTAGGAATATTTTTAGAC
CGAATGCCTCTTTTTTGTTGATCTGTTTTAATTACGGCTGTTTTATTACTTTTATCCTTACCAGTACTAGCAGGTGCTATTACTATATTACTGACAGATC
GAAATTTAAATACTTCTTTTTATGACCCAAGAGGTGGAGGGGACCCAATTTATACCAACACTTATTT

657

New for species

>LE080317-626_Neoergasilus japonicus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TACCTTATATCTTATCACAGGAGCTTGAGCAGGACTTATCGGCACTGCCCTTAGATTTATTATCCGGCTAGAACTAGGCCAAGCAGGGTCTTTAATT
GGGGATGACCAGATTTACAATGTTATTGTTACTGCTCATGCTTTCATTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTTTAATTGGAGGGTTTGGTAATTGA
CTTGTGCCTCTCATGTTAGGGGCTCCAGACATGGCTTTCCCCCGCTTAAACAACATGAGATATTGATTTTTAGTCCCAGCTTTGATTTTACTATTAGTA
AGAAGATTAGTAGAATCTGGGGCTGGTACCGGCTGGACGGTGTACCCTCCATTAAGGAGAAATATTGCTCATTCGGGGGCTTCTGTAGATTTAGCT
ATTTTTTCTCTACACTTAGCTGGTATTTCTTCCCTTCTAGGAGCAGTAAATTTTATTAGAACTATTGGCAATCTACGAGTTTTAGGAATATTTTTAGAC
CGAATGCCTCTTTTTTGTTGATCTGTTTTAATTACGGCTGTTTTATTACTTTTATCCTTACCAGTATTAGCAGGTGCTATTACTATATTACTGACAGATC
GAAATTTAAATACTTCTTTTTATGACCCAAGAGGTGGAGGGGACCCAATTTTATACCAACACTTATTT

658

New for species

>2PMV060212S1_Ostracoda sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TCTACCTAATCTTCGGAGCTTGATCGGCAATACTAGGAACTGCTTTAAGAGTAATTATTCGTGCAGAACTAGGACAACCAGGATCATTAATTGGCAA
CGATCAAATCTATAATACAATTGTAACAGCTCATGCATTTGTTATAATTTTTTTTATAGTTATACCTATTCTAATTGGAGGTTTTGGTAATTGATTAGT
TCCTTTAATGTTAGGAGCCCCTGATATAGCATTCCCTCGAATAAATAATATAAGATTCTGACTCCTTCCCCCATCTCTTACCTTATTAAGGTTAGGAAT
ATTAACCGAAAGAGGGGCAGGAACGGGATGAACAGTATACCCTCCTTTATCAAGAAACTTATCACACTCAGGGGCAAGGGTTGATCTTTCGATCTT
CTCTTTACACTTAGCTGGGGCCAGATCTATTCTAGGGGCCATTAATTTTATTACTACTATTGCCAATATACGGGCAGCAAGAATATCACTAGATCGAA
TTCCTTTATTTGTCTGATCTGTAGGTATTACTGCTCTCCTTCTTTTACTGTCGCTACCAGTCCTTGCAGGGGCAATCACAATACTACTTACTGATCGTA
ATCTAAATACAACATTTTTTGACCCAGCTGGAGGGGGAGACCCAATTCTATACCAGCATCTATTT

653

Confirmation of class

>1LMUSK061914_Skistodiaptomus_pallidus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
ATCAGGGATAGTTGGAACAGGCTTAAGAATAATTATCCGTATAGAATTAGGGCAAGCAGGGTCATTGATCGGGGACGATCAAATTTATAATGTAG
TAGTTACTGCCCATGCATTTATTATAATTTTTTTTATGGTTATGCCTATTTTAATTGGGGGGTTTGGAAATTGGTTAGTGCCTTTAATATTAGGCGCCA
GAGATATGGCATTCCCCCGAATAAATAATATAAGATTTTGGTTTCTAATTCCTGCTTTAGTTATGCTTCTTTCTAGATCTTTAGTGGAAAGAGGCGCA
GGTACAGGTTGAACAGTTTATCCTCCGTTATCCAGTAATATCGCCCATGCTGGCAGTTCCGTGGATTTTGCTATTTTTTCATTACATTTAGCCGGAGT
GAGCTCAATTCTTGGAGCTGTAAACTTTATTAAAACTCTAGGAAATTTGCGAGTGTTTGGAATAATTTTAGACCGAATACCACTCTTTGCTTGAGCT
GTTTTAATCACCGCGGTTTTACTACTTTTATCTTTACCTGTGCTTGCTGGGGCTATTACAATACTTTTAACAGATCGAAATTTAAATTCTAGTTTCTATG
ACGCAGGGGGAGGAGGAGATCCTATTTTATACCAACATTTATIT

631

Confirmation

>2LMUSK061914_Skistodiaptomus sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
AACGGGGCTAAGAATAATTATCCGGATAGAGTTGGGACAAGCAGGATCTTTAATTGGAGATGATCAAATTTATAATGTGGTTGTTACTGCTCATGC
TTTTATTATAATTTTTTTTATGGTTATGCCTATTTTAATTGGAGGGTTTGGGAATTGACTAGTACCTTTAATATTGGGGGCTAGGGATATAGCTTTCC
CACGAATAAATAATATAAGGTTTTGATTTTTAATTCCTGCTTTAGTAATGCTTTTATCTAGATCGATAGTAGAGAGGGGTGCAGGCACCGGCTGAAC
CGTTTATCCCCCCCTATCAAGAAATATTGCTCATGCCGGGAGGTCTGTGGATTTTGCTATTTTTTCACTACATTTAGCCGGAGTTAGGTCTATTTTAG
GAGCAGTAAACTTTATCAGGACATTAGGTAATTTACGAGTTTTTGGTATAATCCTTGATCGTATGCCTCTATTCGCATGAGCGGTTCTTATCACGGCA
GTTTTACTTTTATTATCTTTACCTGTGCTAGCCGGAGCTATTACAATATTACTAACTGACCGAAATCTAAATTCAAGGTTTTATGACGCAGGGGGAGG
GGGGGATCCAATTTTATATCAACACTTATTT

616

New for species

>3LMUSK061914_Skistodiaptomus pallidus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GGATAGTTGGAACAGGCTTAAGAATAATTATCCGTATAGAATTAGGGCAAGCAGGGTCATTGATCGGGGACGATCAAATTTATAATGTAGTAGTT
ACTGCCCATGCATTTATTATAATTTTTTTTATGGTTATGCCTATTTTAATTGGGGGGTTTGGAAATTGGTTAGTGCCTTTAATATTAGGCGCCAGAGA
TATGGCATTCCCCCGAATAAATAATATAAGATTTTGGTTTCTAATTCCTGCTTTAGTTATGCTTCTTTCTAGATCTTTAGTGGAAAGAGGCGCAGGTA
CAGGTTGAACAGTTTATCCTCCGTTATCCAGTAATATCGCCCATGCTGGCAGTTCCGTGGATTTTGCTATTTTTTCATTACATTTAGCCGGAGTGAGC
TCAATTCTTGGAGCTGTAAACTTTATTAAAACTCTAGGAAATTTGCGAGTGTTTGGAATAATTTTAGACCGAATACCACTCTTTGCTTGAGCTGTTTT
AATCACCGCGGTTTTACTACTTTTATCTTTACCTGTGCTTGCTGGGGCTATTACAATACTTTTAACAGATCGAAATTTAAATTCTAGTTTCTATGACGC
AGGGGGAGGAGGAGATCCTATTTTATACCAACATTTATTT

626

Confirmation

>BHL060614S2_Skistodiaptomus pallidus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
CTTGATCAGGGANAGTTGGAACAGGCTTAAGAATAATTATCCGTATAGAATTAGGGCAAGCAGGGTCATTGATCGGGGACGATCAAATTTATAAT
GTAGTAGTTACTGCCCATGCATTTATTATAATTTTTTTTATGGTTATGCCTATTTTAATTGGGGGGTTTGGAAATTGGTTAGTGCCTTTAATATTAGG
CGCCAGAGATATGGCATTCCCCCGAATAAATAATATAAGATTTTGGTTTCTAATTCCTGCTTTAGTTATGCTTCTTTCTAGATCTTTAGTGGAAAGAG
GCGCAGGTACAGGTTGAACAGTTTATCCTCCGTTATCCAGTAATATCGCCCATGCTGGCAGTTCCGTGGATTTTGCTATTTTTTCATTACATTTAGCC
GGAGTGAGCTCAATTCTTGGAGCTGTAAACTTTATTAGAACTCTAGGAAATTTGCGAGTGTTTGGAATAATTTTAGACCGAATACCACTCTTTGCTT
GAGCTGTTTTAATCACCGCGGTTTTACTACTTTTATCTTTACCTGTGCTTGCTGGGGCTATTACAATACTTTTAACAGATCGAAATTTAAATTCTAGTT
TCTATGACGCAGGGGGAGGAGGAGATCCTATTTTATACCAACATTTATTT

635

Confirmation

>2PMP052113S2_Skistodiaptomus reighardi cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GCCTGATCCGGCATAGTAGGAACGGGGCTAAGAATAATTATCCGGATAGAGTTGGGACAAGCAGGATCTTTAATTGGAGATGATCAAATTTATAA
TGTGGTTGTTACTGCTCATGCTTTTATTATAATTTTTTTTATGGTTATGCCTATTTTAATTGGAGGGTTTGGGAATTGACTAGTACCTTTAATATTGGG
GGCTAGGGATATAGCTTTCCCACGAATAAATAATATAAGGTTTTGATTTTTAATTCCTGCTTTAGTAATGCTTTTATCTAGATCGATAGTAGAGAGG
GGTGCAGGCACCGGCTGAACCGTTTATCCCCCCCTATCAAGAAATATTGCTCATGCCGGGAGGTCTGTGGATTTTGCTATTTTTTCACTACATTTAGC
CGGAGTTAGGTCTATTTTAGGAGCAGTAAACTTTATCAGGACATTAGGTAATTTACGAGTTTTTGGTATAATCCTTGATCGTATGCCTCTATTCGCAT
GAGCGGTTCTTATCACGGCAGTTTTACTTTTATTATCTTTACCTGTGCTAGCCGGAGCTATTACAATATTACTAACTGACCGAAATCTAAATTCAAGG
TTTTATGACGCAGGGGGAGGGGGGGATCCAATTTTATACCAACACTTATTT

636

New for species

>2PMN081313S2_Skistodiaptomus reighardi cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
TGATCCGGCATAGTAGGAACGGGGCTAAGAATAATTATCCGGATAGAGTTGGGACAAGCAGGATCTTTAATTGGAGATGATCAAATTTATAATGT
GGTTGTTACTGCTCATGCTTTTATTATAATTTTTTTITATGGTTATGCCTATTTTAATTGGAGGGTTTGGGAATTGACTAGTACCTTTAATATTGGGGGC
TAGGGATATAGCTTTCCCACGAATAAATAATATAAGGTTTTGATTTTTAATTCCTGCTTTAGTAATGCTTTTATCTAAATCGATAGTAGAGAGGGGT
GCAGGCACCGGCTGAACCGTTTATCCCCCCCTATCAAGAAATATTGCTCATGCCGGGAGGTCTGTGGATTTTGCTATTTTTTCACTACATTTAGCCGG
AGTTAGGTCTATTTTAGGAGCAGTAAACTTTATCAGGACATTAGGTAATTTACAAGTTTTTGGTATAATCCTTGATCGTATGCCTCTATTCGCATGAG
CGGTTCTTATCACGGCAGTTTTACTTTTATTATCTTTACCTGTGCTAGCCGGAGCTATTACAATATTACTAACTGACCGAAATCTAAATTCAAGGTTTT
ATGACGCAGGGGGAGGGGGGGATCCAATTTTATATCAACACTTATTT

633

New for species




>37 MM07142017_Thermocyclops crassus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GACTTTGTACTTAATCGTTGGGGTCTGAGCAGGGATGATTGGCACGGGATTAAGAGTAATTATTCGGCTGGAGCTAGGGCAACCAGGATCTTTAA
TGGGAGATGACCAGATTTACAACGTTGTAGTGACGGCCCATGCGTTTATTATAATTTTTTTITATAGTGATGCCTATCCTCATTGGAGGGTTTGGGAA
TTGATTGGTTCCTTTAATAATTGGCTCCCCTGATATAGCTTTCCCTCGTATAAATAATATGAGGTTTTGATTTTTAATTCCTGCTCTTATTATATTATTA
ACAAGGTCTTTGGTGGAAAGAGGGGCCGGGACAGGTTGAACGGTATATCCTCCCTTGAGAAGGAATATGTCGCATTCTGGTTCTTCAGTGGACTA
CGCTATTTTTTCCTTGCATTTAGCAGGAGTTTCATCAATTTTAGGGGCAGTTAATTTTATTAGGACCCTAGGAAACATACGAACACTGGGCATATTTT
TAGATCGGACCCCTTTATTTGCCTGAGCAGTGTTGATTACGGCCATTTTACTTCTTTTATCACTACCTGTCTTAGCAGGAGCTATTACTATGTTATTAA
CAGATCGAAATCTAAATACTTCTTTTTATGATCCCAGAGGCGGGGGAGATCCTATTCTCTACCAGCATTTATTC

658

New for species (3)

>48 MM07142017_Thermocyclops crassus cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GACTTTGTACTTAATCGCTGGGGTCTGAGCAGGGATGATTGGCACGGGATTAAGAGTAATTATTCGGCTGGAGCTAGGGCAACCAGGATCTTTAA
TGGGAGATGACCAGATTTACAACGTTGTAGTGACGGCCCATGCGTTTATTATAATTTTTTTTATAGTGATGCCTATCCTCATTGGAGGGTTTGGGAA
TTGATTGGTTCCTTTAATAATTGGCTCCCCTGATATAGCTTTCCCTCGTATAAATAATATGAGGTTTTGATTTTTAATTCCTGCTCTTATTATATTATTA
ACAAGGTCTTTGGTGGAAAGAGGGGCCGGGACAGGTTGAACGGTATATCCTCCCTTGAGAAGGAATATGTCGCATTCTGGTTCTTCAGTGGACTA
CGCTATTTTTTCCTTGCATTTAGCAGGAGTTTCATCAATTTTAGGGGCAGTTAATTTTATTAGGACCCTAGGAAACATACGAACACTGGGCATATTTT
TAGATCGGACCCCTTTATTTGCCTGAGCAGTGTTGATTACGGCCATTTTACTTCTTTTATCACTACCTGTCTTAGCAGGAGCTATTACTATGTTATTAA
CAGATCGAAATCTAAATACTTCTTTTTATGATCCCAGAGGCGGGGGAGATCCTATTCTCTACCAGCATTTATTC

658

New for species

>LE082614_Tropocyclops sp. cytochrome c oxidase subunit | (COX1) gene, partial cds; mitochondrial
GCTGGGGCTTGGGCAGGGTTTGTTGGGCTTGGGATAAGCATAATTATTCGTTTAGAGCTAGGTCAACCTGGAGTTTTATTGGGGGATGATCATCTT
TACAATGTAATTGTGACTGCACATGCTTTTATTATAATTTTTTTTATGGTTATACCTATTTTAATTGGGGGGTTTGGTAATTGATTGGTCCCCTTGATG
TTAGGGGCCCCCGATATGGCCTTCCCCCGAATAAATAACATAAGGTTTTGATTTTTAGTTGCTTCATTAATCATGTTGTTGATGAGGTCTTTAGTGGA
AAGAGGTGCTGGGACAGGGTGGACAGTGTACCCTCCATTGAGAAGAAATATCGCACATGGGGGGAGATCAGTTGATTACGCAATTTTTTCACTGC
ATTTGGCGGGGGTATCTTCTATTCTTGGGGCTGTGAATTTTATTAGGACGTTAAAAAATCTGCGAAGGTTTGGCATAAAAGGGGATTGTATTCCTTT
ATTTGGGTGAGCTGTTCTAATCACAGCTATTTTATTGTTATTATCATTACCTGTGTTAGCAGGGGCAATTACTATGTTATTGACAGACCGAAATTTAA
ATACTAGATTCTATGACCCTAGAGGGGGCGGAGACCCTATTTTATACCAACATTTGTTC

642

New for genus
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